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Introduccion

Listeria es una bacteria muy ubicua
presente en suelo, agua y tracto
d IgeStIVO de a nlmaleS Environmental

conditions
for growth

Importancia de su capacidad de generar
biofilms, variable entre genotipos
Especial preocupacidon los alimentos RTE
La distribucidon geografica de las cepas
puede diferir de ahi la importancia de
una vigilancia precisa

https://storymaps.arcgis.com/stories/629e6627e6¢c64111bfd5b9257473c74a



Introduccion

En humanos puede originar enfermedad mas o menos grave
dependiendo de si son en sus formas invasivas 0 no invasiva

La forma no invasiva: asintomatica o cursar sintomas
pseudogripales o Gastrointestinales. El periodo de incubacion
de uno a unos pocos dias.

La forma invasiva es grave y afecta principalmente a
grupos de poblacion de alto riesgo: personas mayores y
recien nacidos, personas inmunocomprometidas, pacientes
con cancer o diabetes, y mujeres embarazadas. Puede cursar
con sepsis, meningitis o meningoencefalitis, periodo de
incubacion largo, Altas tasas de letalidad




Introduccion
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Introduccion
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S I EGA ¢Hay algun sistema
que permita

identificar con
precision las cepas?

Origen
¢ Estaran las cepas
de origen alimentario

originando
enfermedad?

¢Las medidas
adoptadas han
sido eficaces?

Interrogantes

¢Estaran las cepas de
origen
ganaderia/agricultura
llegando a los
alimentos?

¢Se estaran
detectando las mismas
cepas en otras partes
de Andalucia?
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https://doi.org/10.1101/2024.02.29.582716



SIEGA
UNOS DATOS

N° DE SECUENCIAS POR ORIGEN EN SIEGA

N° DE SECUENCIAS POR GERMEN EN SIEGA
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= SALMONELLA = LISTERIA = E.COLI = CAMPILOBACTER
= ALIMENTARIO = AMBIENTAL = CLINICO = GANADERIA = LEGIONELLA = YERSINIA ® SHIGELLA = AEROMONAS




Sl EGA Interfaz de SIEGA

Pr|nC|pa|eS e 5subsecciones
funcionalidades

Procesamiento de

datosy control de
calidad

Gestion de usuarios

e Gestion por dominiosy
grupos

e Autogestion de
visibilidad

Trazabilidad de los
datos

Subida de datos

e Subida autonoma de
datos

Informes
automatizados

Sistema de alarmas

Informes
filogeneticos a usuario
medida

e Alarmas a medida del




SIEGA

Procesamiento de datos

Extraccion de ADN + analisis cuantitativo y cualitativo

Secuenciacioén: Nextera DNA Flex Library prep kit (Illumina) + NextSeq 500 Sequencing System

Prorcesamiento de datos de secuenciacion: Fastp + kraken + braken+qualimap2+SPAdes+QUAST

Tipado de las muestras: MentaLiST + CgMLST (Chewbbaca + BLAST+ )LisSero, Seqsero Serotypefinder

genes de resistencia: Resfinder + ABRicate (CARD, MegaRES, ATRG-ANNOT

Genes de virulencia: Virulencefinder +. VFDB

Plasmidos: Plasmidfinder + Mash Screen (PlasDB database)

Determinacion del CG y realizacidon de analisis filogenéticos: parSNP + custom script + grapetree + ETES3

https://doi.org/10.1101/2024.02.29.582716



SIEGA
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Deteccidn, gestidbn y seguimiento de

SIEGA brotes
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SIEGA
Casos de estudio

POSIBILIDAD DE DESCARTAR ASOCIAR BROTES
ADOPCION DE MEDIDAS IMPLICACION EN ORIGINADOS EN OTROS
CON ANTELACION BROTES ORIGENES
e CASO DE LISTERIAEN e LISTERIAEN SALMON e LISTERIA EN SALMON
MORCILLAS DE DE EMBARAZADA (2019) Y CANAPE DE
HUELVA SALMON (2022)

e CLUSTER DE LISTERIA
EN CARNICERIA
FAMILIAR EN
GRANADA

e LISTERIAEN SALADE
DESPIECE HUELVA




SIEGA

BENEFICIOS

Precisiony anticipacién

Mejora en la
vigilancia de
rutina

Mejora de

respuesta
ante brotes

Deteccion de

brotes

ldentificacion
fuente de
origen

Food Research Intermational 116 (2019) 802-809
Contents lists available at ScienceDirect %
Food Research International 1
journal homepage: www.alsevier.com/locate/foodres -

An economic analysis of salmonella detection in fresh produce, poultry, and | )
eggs using whole genome sequencing technology in Canada £

An economic evaluation of the Whole Genome Sequencing
source tracking program in the U.S.
Brad Brown [ Marc Allard, Michael C. Bazaco, Joseph Blankenship, Travis Minor

Published: October 8, 2021 « hiips:/idoi.org/10.1371/journal.pone.0258262

Ahorro en Costes en

salud

Los beneficios en salud en 2019,
se estimaron en casi 500 M $, en
comparacion con una inversion
de 22 M.




SIEGA
RETOS TECNICOS Y FINANCIEROS
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INFRAESTRUCTURA DE CAPACIDADES EN COSTES
ALTA TECNOLOGIA BIOINFORMATICA




SIEGA
BARRERAS PARA LA INTEGRACION DE DATOS

v/ @ 1

INTEGRACION DE DATOS AUSENCIA DE ESTANDARES DIFICULTAD PARA ANALISIS
GENOMICOS CON OTROS INTERNACIONALES COMPARATIVOS




SIEGA

PROPUESTAS DE MEJORA

TRABAJO COLABORATIVOY
DESARROLLO DE
ESTANDARES

"

INVERSIONES Y
UNIVERSALIZACION DE LA
SECUENCIACION

[e]

DESARROLLO DE
TECNOLOGIAS FIABLES Y
ASEQUIBLES

QQ

DESARROLLO DE
HERRAMIENTAS
BIOINFORMATICAS QUE
PERMITAN INTEGRACION DE
DATOS: IAY ML

COLABORACION
INTERDISCIPLINAR.
GENOMICA,
BIOINFORMATICA,
MICROBIOLOGIA,
EPIDEMIOLOGIA




SIEGA
CONCLUSIONES

NOS HA SITUADO A NIVEL DE ALGUNOS EEMM EN CUANTO AL USO DE LA WGS APLICADO DE FORMA
RUTINARIA PERO CON EL PLUS DEL CONCEPTO “ONE HEALTH” Y CON LA MIRADA PRINCIPAL DE
SALUD PUBLICA

DEBE SER ENTENDIDA COMO UNA HERRAMIENTA COMPLEMENTARIA QUE NO SUSTITUYE A OTRAS
HERRAMIENTAS CLASICAS

QUEDA MUCHO TRABAJO POR REALIZAR EN LA “UNIVERSALIZACION” DE LA SECUENCIACION Y EN

ROMPER LAS BARRERAS PARA COMPARTIR

SE CONSIDERA OPTIMO UNA UNICA “PIPELINE” A NIVEL NACIONAL EN ARAS DE PERMITIR LA MEJOR
INTERCOMPRACION O EN SU DEFECTO UN MECANISMO PARA PODER COMPARTIR

HAY QUE AVANZAR EN LA POSIBILIDAD DE REALIZAR “CALIBRACIONES”

HAY QUE AVANZAR EN EL TRABAJO COLABORATIVO CON LOS GRUPOS DE INVESTIGACION Y LAS AACC
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